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Girig: Metastatik meme kanseri (MMK) ve makrometastazlara yol acan dolasan timor
hiicreleri (DTH), dogal olarak primer meme kanserinden farkhidir. Epitoptan bagimsiz bir
yaklagimla elde edilen DTH’lerin tiim transkriptom RNA diziliminin makrometastaz biyopsileri
icin esdeger olarak bilgi verip vermeyecegini degerlendirdik.

Metod: Yeni teshis edilmis 19 MMK hastasindan taze metastatik timor biyopsileri, DTH’ler
ve periferik kan tGzerinden RNA dizilimini degerlendirdik. DTH’ler hiicre ylizeyi marker
ekspresyonunun on bilgisinden bagimsiz olarak, hiicreleri boyut ve deforme olabilirligine
dayali olarak izole etmek igin ANGLE Parsortix mikroakiskan sistemi kullanilarak toplandi.

Sonuglar: Gen ekspresyonu, hastalar ve numune tirleri arasindaki heterojeniteye ragmen
DTH’leri, metastatik biyopsileri ve periferik kani farkh gruplara ayirdi. DTH’leri, karsilik gelen
metastazlar ve periferik kan ile karsilastirildiginda daha yiksek immiin onkolojik isaret
ekspresyonu gosterdi. Prediktif biyomarker ekspresyonu (n=64) DTH’ler ve metastazlar igin
oldukga uyumluydu. Tedavi sonrasi tekrar gézlem verileri, farkh biyolojik yolaklarin
aktivasyonunda degisiklikler gésterdi. Somatik tek nikleotid varyant analizi, zaman icinde
artan mutasyonel karmasiklik gésterdi.

Tartisma: DTH’lerinin RNA diziliminin meme kanseri makrometastazi icin bir biyomarker
olarak degerlendirilebilecegini, hastalik biyolojisi ve klinik olarak eyleme gegcirilebilir hedefler
hakkinda i¢gori saglayabilecegini gosterdik.



